
Τόσο η αναπτυξιακή πορεία ενός 
οργανισμού



όσο και η κυτταρική διαφοροποίηση
εξαρτώνται κύρια από την μεταγραφική 
ρύθμιση.



https://courses.lumenlearning.com/wm-biology1/chapter/reading-prokaryotic-and-eukaryotic-gene-regulation/


https://courses.lumenlearning.com/wm-biology1/chapter/prokaryotic-transcription/




http://www.bio.miami.edu/dana/250/250S19_11.html


https://www.onlinebiologynotes.com/transcription-in-prokaryotes/






https://en.wikipedia.org/wiki/Terminator_(genetics)


Στους ευκαρυωτικούς οργανισμούς πολλά από τα γονίδια που κωδι-

κοποιούν πρωτεΐνες είναι διακεκομμένα. Τα εξώνια περιέχουν την 

πληροφορία που μεταφράζεται σε πρωτεΐνη, ενώ υπάρχει και παρεμ-

βαλλόμενη νουκλεοτιδική ακολουθία που δεν μεταφράζεται (εσώνια).

Το γονίδιο μιας πρωτεΐνης  μεταγράφεται από την RNA pol II, ως ενιαία 

μονάδα, σχηματίζοντας το πρόδρομο RNA (pre-mRNA ή hnRNA), το 

οποίο αφού μετατραπεί σε ώριμο mRNA (προσθήκη του καπέλου στο 

5΄άκρο, της πολυ (Α) ουράς 3΄άκρο, απομάκρυνση εσωνίων – μάτισμα -)

εξέρχεται από τον πυρήνα και μεταφράζεται σε πρωτεΐνη.











Μάτισμα του pre-mRNA (splicing).

Η αφαίρεση των ιντροίων γίνεται 

από ειδικά σωματίδια 

ματίσματος (spliceosomes), τα 

οποία είναι ριβονουκλεοπρω-

τεϊνικά σύμπλοκα που περιέχουν 

μικρά πυρηνικά RNA καθώς και 

διάφορους άλλους παράγοντες 

ματίσματος.













Αν και υπάρχουν 61 κωδικόνια που προσδιορίζουν την ενσωμάτωση 

των 20 αμινοξέων ο αριθμός των διαφορετικών tRNA είναι 35 στους 

προκαρυωτικούς οργανισμούς και 50 στους ευκαρυωτικούς. Δηλαδή 

ορισμένα tRNA (ισοδεκτικά) μπορούν και αναγνωρίζουν περισσό-

τερα του ενός κωδικόνια. Αυτό συμβαίνει γιατί η πρώτη βάση του 

αντικωδικονίου μπορεί να αναγνωρίζει περισσότερες από μία ως 

τρίτη βάση του αντικωδικονίου. Το φαινόμενο αυτό καλείται

ταλάντωση (wobble) και συμβάλει στην εκφύλιση του γενετικού 

κώδικα. 

Π.χ το αντικωδικόνιο (IGC) του tRNA

της αλανίνης στους ζυμομύκητες μπορεί 

και αναγνωρίζει και τα τρία κωδικόνια 

της αλανίνης (GCU,  GCC,  GCA).



ΣτάδιαΣτάδια ΠρωτεινοσύνθεσηςΠρωτεινοσύνθεσης

ΕνεργοποίσηΕνεργοποίση τουτου αμινοξέοςαμινοξέος

ΑμινοξέαΑμινοξέα,, tt--RNA,RNA,ΑμινοΑμινο ακυλοακυλο tRNAtRNA συνθετάσησυνθετάση,,ΑΤΡΑΤΡ,,MgMg

ΕναρξηΕναρξη ΣύνθεσηςΣύνθεσης

ΠολυπεπτιδικήςΠολυπεπτιδικής ΑλυσίδαςΑλυσίδας

ΕναρκτηριοΕναρκτηριο αμινοακυλοαμινοακυλο tt--RNA,mRNA,GTPRNA,mRNA,GTP,,ΠαράγοντεςΠαράγοντες

εναρξηςεναρξης F1,F2,F3  F1,F2,F3  μεγαλημεγαλη, , μικρήμικρή ριβοσωμικήριβοσωμική υπομονάδαυπομονάδα

ΕπιμηκυνσηΕπιμηκυνση πολυπεπτιδικήςπολυπεπτιδικής αλυσίδαςαλυσίδας

ΑμινοακυλοΑμινοακυλο tt--RNA RNA πουπου αντιστοιχείαντιστοιχεί σταστα διαφοραδιαφορα

κωδικόνιακωδικόνια, , Mg,Mg,ΠαράγωνΠαράγων ΤΤ,,GTP ,GTP ,ΠαράγωνΠαράγων G.G.

ΛηξηΛηξη τηςτης ΠρωτεινοσύνθεσηςΠρωτεινοσύνθεσης

ΚώδωνΚώδων λήξηςλήξης,,ΠαραγοντεςΠαραγοντες λήξηςλήξης









https://courses.lumenlearning.com/wm-biology1/chapter/prokaryotic-translation/


https://www.onlinebiologynotes.com/translation-in-prokaryotes/



